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Celem pracy byla charakterystyka klaudyn jako glownych bialek wchodzacych w sklad zlaczy Scistych.

Abstrakt

Ztacza Sciste (ang. tight junctions - TJ) uszczelniaja sgsiadujace ze soba komoérki zapobiegajac w ten sposob przeptywowi czasteczek pomi¢dzy komoédrkami. Biatka budujace kompleksy
zlacz Scistych uktadajg sie gesto obok siebie w sie¢ koralikow, zamykajac szpary pomiedzy sgsiadujacymi komérkami [1]. Od ilosci utworzonych koralikow zalezy szczelnos¢ ziacz.
Polaczenia te mogg oddzielac od siebie poszczegolne obszary o rdznym sktadzie biatkowym i thuszczowym. Wtasciwos¢ ta ma szczegolne znaczenie dla transportu przez nabtonki.
Z}acza Sciste nie s3 ciagle, lecz rozciaggajg sie w formie sznuréw biatkowych utozonych réwnolegle wzgledem siebie. Glownymi biatkami budujacymi te potgczenia sa: klaudyny,
okludyna, tricellulina oraz proteiny strefy zamykajacej (zonula occludens) [2].Rodzina klaudyn jest gtownym sktadnikiem kompleksu tight junctions. Dotychczas zidentyfikowano 27
protein nalezacych do tej rodziny. Podzielono je na tzw. klasyczne (classic): klaudyny 1-10,14,15,17 1 19 oraz nieklasyczne (non-classic): klaudyny11-13,16,18 i 20-24 [3]. Masa
molekularna klaudyn waha si¢ od 20 do 28 kDa (kilo Daltonéw). Sg zdecydowanie najmniejszymi integralnymi biatkami blonowymi TJ oraz ich sekwencje nie s3 w zaden sposob
homologiczne z innymi tight junctions. W strukturze przypominaja okludyng, jednak znacznie r6znig si¢ sekwencja molekularng. Ponadto ich cytoplazmatyczne domeny oraz druga
zewnatrzkomorkowa petla s3 w porownaniu z okludyng znacznie krotsze [4]. Celem niniejszego opracowania bylo zestawienie wynikow badan dotyczacych budowy oraz funkcji
klaudyn w zigczach Scistych.

Polaczenia miedzykomorkowe Budowa klaudyn

Sasiadujace ze sobg komorki powigzane sa za pomoca Wielu réznych polgczen Zlacza Sciste nie tworza tylko identycznych barier dyfuzyjnych w przestrzeniach
mi¢dzykomorkowych w tzw. junctional complex. W sklad tego kompleksu migdzykomorkowych, lecz wystepuja znaczne réznice pomigdzy przepuszczalnoscia dla
wchodza zlacza Sciste (tight junctions-TJs), obwodki przylegajace (adherens jonow, wody I czasteczek miedzy réznymi typami tkanek. By umozliwié t¢ selektywnos¢
junctions-AJs), potaczenia szczelinowe (gap junctions-GJs) oraz desmosomy. Istotne jest utworzenie kanatow swoistych ze wzgledu na wielkos¢ I przepuszczalnosé
1. Desmosomy (macula adherens) znajdujg si¢ w bazalnej cze$ci komorek jonéw dla kazdej tkanki. Specyficzno$¢ moze wynika¢ z budowy molekularnej
epitelu 1 zbudowane sa gtéwnie z dwoch integralnych biatek transblonowych: poszczegbdlnych Kklaudyn wchodzacych w skilad danego kanatu lub pory [2]. Masa
desmogleiny i1 desmokolliny. Wzmacniaja mechaniczng nosnos¢ oraz adhezj¢ molekularna klaudyn waha si¢ od 18 do 27 kDa. Klaudyny posiadaja cztery domeny
komoérkowa, dzieki potgczeniu filamentéw dwoch komorek. transblonowe (majac na uwadze analizy hydrofobowosci tych biatek) w spiralnej formie.
2. GJs skladajg si¢ gtownie z koneksyny- jest to integralne biatko btonowe. Zakonczenia koncowych aminokwaséw NH2- oraz COOH- znajduja si¢ w cytoplazmie.
Tworzy pory, ktéorych zadaniem jest transport matych czasteczek pomigdzy W zwigzku z tymi wlasciwosciami strukturalnymi tworzone sg trzy kolejne domeny: dwie
dwoma sasiadujacymi. zewnatrzkomoérkowe petle I jedna cytoplazmatyczna petla [6].

3. AJs (zonula adherens) znajdujg sie pomiedzy desmosomami a TJs,

aczkolwiek sa bardziej zorientowane w kierunku bazalnym. W przeciwienstwie L

do desmosomow obwodki przylegajace sprz¢zone sa z aktynowym szkieletem
potaczonych ze sobg komorek. AJS W przewazajacej czesci sktadajg sie z
zaleznego od jonow wapnia integralnego biatka transblonowego zwanego
kadheryna.

4. TJs (zonula occludens) ulokowane sa w apikalnej czesci epi- 1 endotelu.
Stanowig one selektywna bariere dyfuzyjna dla wody, jonow, substancji
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Claudins light junctions Rys. 2. Schematyczne przedstawienie domen klaudyn. Klaudyny posiadaja cztery domeny w helikalnej

e Adherens konformacji: krotsze koncowe zakonczenie aminokwasu-N 1 dluzsze koncowe zakonczenie
ESAM (| » NCReSS aminokwasu-C w cytozolu. Dwie zewnatrzkomoérkowe petle (na rycinie zaznaczone jako 1.EZS i 2.EZS)
Nectin % Endothelinl il r6znia si¢ wsrod klaudyn, co jest prawdopodobnie przyczyng réznic W wlasciwosciach barier [6]
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Rys.1. Organizacja molekularna kompleksu biatkowego tight-junctions. Okludyna, 15 w11 \
klaudyny oraz JAM ( junction adhesion molecule) sa zoorganizowane w kompleks
zwanych tight junctions. VE- kadheryna (vascular endothelial cadherin) wraz z VE-
PTP (vascular endothelial protein tyrosine phosphatase) tworzg podstawowe wiazania

adhezyjne z biatkami tight-junctions [5]
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Whiosek: . - _ _ | Rys.4. Tlustracja kompleksu biatkowego tight junctions
Klaudyny sa bardzo waznym elementem ztacz Scistych, ich brak lub zaburzenia w 25 wykonanego za pomoca mikroskopu elektronowego
funkcjonowaniu niekorzystnie wplywaja na dzialanie niektorych narzadéw, a nawet Rys.3. Drzewo filogenetyczne rodziny klaudyn [7] Nagranie wykonane za pomoca transmisyjnego
catego organizmu. Klaudyny majg unikatowa budowe, dzigki ktérej ztacza Sciste

: ) : . . mikroskopu elektronowego z wycinka nabtonku
stanowig selektywng bariere dyfuzyjna dla wielu zwiazkow. nerleoene 2 Zazmnezeriam Tl ez chsmeseme (D) T4
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